Metody obrazowania wainych medycznie enzymow proteolitycznych
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Choroby cywilizacyjne, takie jak rak, cukrzyca lub infekcje bakteryjne sg jedng z
gtébwnych przyczyn Smiertelnosci ludzi niezaleznie od wieku i pochodzenia. Doskonate
metody leczenia nadal nie zostaly znalezione. Wiele nadziei poktada sie w badaniach
dotyczgcych pochodzenia choroby, w ktérej zwykle biorg udziat dziesigtki lub setki
makroczgsteczek biologicznych zwanych enzymami. Z tego punktu widzenia jedng z
najwazniejszych grup enzymoéw sg proteazy, ktérych podwyzszony lub obnizony poziom
pozwala na szybka diagnostyke kliniczng przy uzyciu specyficznych markeréw, a takze daje
szanse na racjonalne szybkie badania nad odkryciem lekéw w oparciu o aktywnosc
proteazy. Doskonatym powodem do badahn nad proteazami sg dostepne na rynku leki
przeciwnowotworowe, przeciwcukrzycowe i antywirusowe HIV, ktére opierajg sie na
hamowaniu aktywnosci proteaz. Niestety, leki te mozna stosowaé tylko w odniesieniu do
ograniczonej liczby choréb i wiele innych proteaz (u ludzi do tej pory opisano okoto 650
proteaz) biorgcych udziat w réznych zaburzeniach u ludzi i innych organizmach zywych
wymagajg dalszych badan.

Proteazy sg kluczowymi graczami w rozwoju stanéw zapalnych, ktére sg procesem
biologicznym, ktory dostarcza komorki obronne do chorych tkanek. Ostatnie badania
pokazujg, ze proteazy dziatajg w sieci, ktéra obejmuje aktywnos¢ wielu roznych enzymow
proteolitycznych w tym samym czasie. Biorgc pod uwage fakt, ze coraz wiecej proteaz jest
aktywnie zaangazowanych w stan zapalny, istnieje pilna potrzeba opracowania nowych
narzedzi chemicznych, ktére dzieki aktywnosci enzymow mogg byé wykorzystane do
doktadnego monitorowania sieci proteolitycznej stanu zapalnego. W celu wykrycia aktywnej
formy proteazy nalezy zastosowac narzedzia chemiczne nazywane markerami chemicznymi
(z ang. activity-based probe). Na wykfadzie zostang przedstawione nowoczesne techniki
obrazowania aktywnosci proteaz przy uzyciu tych narzedzi chemicznych.
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